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Oferta Précticas Externas (PE):
Profesor responsable: Ana M2 Gonzélez y Marta Santalla

e-mail: amgonzalez@mbag.csic.es; msantalla@mbag.csic.es

Centro/Institucion/Empresa: Grupo de Genética del Desarrollo de Plantas. Mision Bioldgica de Galicia.
Consejo Superior de Investigaciones Cientificas

Numero de plazas ofertadas: 2
Titulo: Identificacion de genes implicados en caracteres reproductivos en leguminosas
Periodo: A convenir

Actividades a desarrollar:

Las leguminosas desempefian un papel central en la agricultura y contribuyen a una produccién mas
sostenible al romper ciclos de enfermedades y plagas, y reducir la dependencia de fertilizantes quimicos,
gracias a su capacidad unica de fijar el nitrégeno atmosférico. En la bisqueda de mejores caracteristicas,
el ser humano ha ido seleccionando plantas mediante la mejora convencional, un proceso largo y costoso.
Caracteres como la arquitectura de la planta, precocidad tanto en el desarrollo vegetativo como
reproductivo, y maduracién del fruto, tienen una gran importancia agronémica y dependen del
establecimiento de patrones de desarrollo adecuados que estan regulados por distintos genes capaces de
responder a sefiales enddgenas y ambientales. EI Grupo DEVOLEG (www.devoleg.es) se enfoca en el
estudio de los mecanismos genéticos responsables del desarrollo reproductivo de las plantas, en concreto,
transicion de la floracion y maduracion del fruto, para hacer de la planta un organismo mejor adaptado al
ambiente. El estudio de estos procesos se puede abordar por diferentes vias, estudiando la variedad natural
de la especie 0 generando nueva variabilidad genética mediante nuevos cruzamientos 0 mutagénesis.
Utilizamos la judia comun (Phaseolus vulgaris) como especie modelo, y es uno de los principales cultivos
de leguminosas del mundo, que cuenta con una amplia fuente de variacion intraespecifica e interespecifica
natural, parte de la cual es conservada en nuestro banco de germoplasma. Ademas, el grupo dispone de una
coleccién de mutantes EMS (etilmetanosulfonato) formada por ~3000 lineas mutantes M2 independientes.

Las Actividades a desarrollar:

Actividad 1.- Fenotipado de caracteres implicados en el tiempo a floracién y desarrollo de fruto en un
panel de diversidad genética (variedades locales, tipos silvestres, lineas élite) de judia y en familias de
mutantes de EMS. Las tareas a desarrollar incluyen: toma de datos en diferentes condiciones ambientales
controladas (Fotoperiodos de dias largos y cortos, LD y SD), actualizacién de bases de datos.

Actividad 2.- Genotipado del panel de diversidad y de poblaciones segregantes. Las tareas a desarrollar
incluyen: extracciones de ADN, control de calidad por electroforesis y Nanodrop, anélisis de marcadores
moleculares de polimorfismo mediante PCR convencional, disefio de marcadores.

El nimero de horas presenciales es de 225 h que incluyen el trabajo en el centro (5 semanas 40 h/semana=
200 h) y la elaboracion de la memoria (25 h).
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